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Návrh a vytvorenie databázy genetických zdrojov rastlín, 

živočíchov a ich produktov







Holštajnské plemeno - navrhnutá štruktúra databázy

Rodokmeňové a identifikačné informácie

Mlieková úžitkovosť

Exteriér

Plodnosť

Dlhovekosť

Zdravie

Správanie

Multimediálne informácie

DNA informácie



Holštajnské plemeno

Veľkosť populácie

? Biodiverzita ?

Efektívna veľkosť populácie



Holštajnské plemeno

2009



Holštajnské plemeno



Holštajnské plemeno



Holštajnské plemeno



Lineárne hodnotenie exteriéru

Lineárny popis (bodové hodnotenie 1 – 9) 

telesný rámec, mliečny charakter, šírka hrudníka, hĺbka tela, sklon zadku, 
postoj zadných končatín zboku, uhol paznechtu, upnutie predných štvrtiek, 
postavenie predných ceckov, dĺžka ceckov, výška vemena, šírka vemena, 
závesný väz, hĺbka vemena, šírka zadku, postoj zadných končatín zozadu, 

postavenie zadných ceckov, chôdza a telesná kondícia 





1. Odhad genetických parametrov a plemenných hodnôt.

2. Vzťah popisných znakov a produkcie mlieka.  

3. Vzťah popisných znakov a plodnosti. 

4. Vzťah popisných znakov a dlhovekosti. 

5. Zohľadnenie  DNA informácií (QTL, MAS, GENOMICS). 

Genetická analýza



Simulované údaje
Príprava metodík zabudovania DNA informácií 

do existujúcich systémov hodnotenia (verifikácia výsledkov)

Reálne údaje (HRM analyzátor, Sekvenátor)
Uskutočnené prvé analýzy 

Klasické metódy odhadu genotypu – nástroj výberu vzoriek pre analýzy

Medzinárodná spolupráca (SNP microarray technology)

DNA  informácie (QTL, MAS, GENOMICS)



Simulované údaje

Chromosome length
Number of markers

Marker positions
Number of marker alleles
Marker allele frequencies

Number of QTL
QTL positions

Number of QTL alleles
QTL allele frequencies

QTL allele effects

DNA  informácie (QTL, MAS, GENOMICS)



Simulované údaje

Example 1 - 10k SNP panel 

Progeny Sire    Dam     Genotypes (paternal allele, maternal allele) ...
6021    5293    5332    1 1 2 2 2 2 1 1 1 1 1 1 2 2 2 2 2 1 2 2 1 2 2 2 1 2 2 2 2 2 1 2 

2 1 1 2 1 1 2 2 2 2 1 2 1 2 2 1 1 1 2 2 1 2 1 1 1 1 2 2 1 2 2 2 1 1 1 2 1 2 2 2 1 2 1 1 2 2 1 2 2 
2 1 2 2 2 2 2 2 1 1 1 2 2 2 2 1 2 2 1 2 1 2 2 1 1 1 1 1 2 1 1 1 1 1 1 1 1 2 2 2 2 1 1 1 1 1 2 1 1 
2 2 1 1 1 1 2 1 1 2 1 2 1 1 1 1 2 1 2 1 1 2 1 2 2 1 2 2 2 2 2 2 1 2 2 2 2 1 2 1 2 1 1 1 1 1 2 2 1 
2 2 2 1 1 2 1 1 2 1 2 2 1 2 2 2 2 1 2 1 2 1 2 2 2 1 1 1 2 1 1 1 1 1 1 1 1 2 2 2 2 2 1 2 1 2 2 1 1 
2 2 1 2 1 2 1 2 1 1 2 2 1 2 1 1 2 2 2 2 2 1 2 1 2 2 1 2 1 1 1 1 2 1 1 1 1 1 2 2 1 2 2 2 1 1 2 1 1 
1 1 1 1 2 2 1 2 2 1 1 2 2 1 1 2 1 1 2 2 1 2 2 2 2 1 1 1 1 2 1 2 2 1 2 2 2 2 1 2 1 2 1 1 2 2 2 2 1 
2 1 1 1 1 1 1 1 2 2 2 1 2 1 2 2 2 1 2 2 2 2 1 1 1 2 2 1 2 1 1 2 2 2 1 1 1 2 2 1 1 1 1 2 1 2 1 2 2
.............................................................................................................................................

DNA  informácie (QTL, MAS, GENOMICS)



Genetická analýza

+ DNA informácie



Genetická analýza

+ DNA informácie



Genetická analýza

+ DNA informácie



+ DNA informácie

- DNA informácie

+R2



Popisný znak 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16

1 0.557 0.248 0.136 0.298 0.215 -0.016 0.357 0.140 0.175 0.080 0.121 0.146 0.146 0.394 0.412 0.161

2 0.062 0.232 -0.525 -0.081 -0.077 0.072 -0.095 0.177 0.174 -0.121 0.562 0.399 0.340 0.145 0.174 0.137

3 0.150 -0.297 0.178 0.673 0.009 -0.129 0.186 -0.155 -0.016 0.128 -0.402 -0.019 -0.050 -0.171 0.165 0.110

4 0.197 -0.087 0.534 0.191 -0.051 0.055 0.174 -0.122 0.099 0.040 -0.148 0.208 0.107 -0.232 0.290 0.104

5 0.165 0.027 -0.020 -0.038 0.264 0.126 -0.113 -0.086 -0.079 -0.051 0.180 0.056 -0.165 -0.050 0.088 -0.148

6 -0.117 -0.002 -0.073 -0.066 0.090 0.139 -0.447 -0.151 -0.045 -0.098 -0.022 0.080 -0.158 -0.159 0.148 -0.151

7 0.161 -0.034 0.091 0.100 -0.060 -0.301 0.096 0.185 0.066 0.114 -0.060 -0.031 0.165 0.137 0.177 0.094

8 0.032 0.060 -0.037 -0.042 -0.108 -0.144 0.074 0.160 0.413 -0.225 0.421 0.055 -0.006 0.682 0.023 0.136

9 0.046 0.067 -0.020 0.043 -0.045 -0.005 -0.007 0.207 0.307 -0.217 0.180 0.117 0.173 0.277 0.060 0.049

10 0.080 -0.036 0.092 0.095 0.000 -0.041 0.052 -0.033 -0.089 0.273 -0.158 -0.094 0.047 -0.126 -0.018 -0.047

11 0.018 0.227 -0.156 -0.064 0.138 -0.064 -0.032 0.321 0.097 -0.019 0.226 0.685 0.143 0.335 0.099 0.129

12 0.070 0.095 0.091 0.188 0.029 -0.118 0.034 0.114 0.045 0.067 0.508 0.162 0.148 -0.178 0.217 0.227

13 0.000 0.114 -0.049 0.021 -0.061 -0.020 0.013 0.058 0.149 0.039 0.140 0.096 0.167 0.061 0.084 0.185

14 0.167 0.046 -0.145 -0.240 -0.045 -0.051 0.014 0.391 0.163 -0.078 0.218 -0.193 0.111 0.298 0.073 0.086

15 0.286 -0.007 0.192 0.186 0.029 0.041 0.058 -0.012 0.002 0.041 -0.004 0.099 -0.001 -0.021 0.341 0.138

16 0.056 0.016 0.061 0.078 -0.090 -0.161 0.077 0.079 0.007 0.010 0.109 0.223 0.033 -0.008 0.067 0.089

* diagonála - koeficienty dedivosti, nad diagonálou - genetické korelácie, pod diagonálou - fenotypové korelácie











Vzťah popisných znakov
a medziobdobia



Vzťah popisných znakov
a medziobdobia



ZÁVER

Aktivita 3.1
Návrh a vytvorenie databázy genetických zdrojov rastlín, 

živočíchov a ich produktov

Metodicky navrhnuté komplexné riešenie
(vzor plemeno HD) 

Tato prezentácia bola vytvorená realizaciou projektu „Excelentné centrum ochrany a využívania agrobiodiverzity“, na zaklade
podpory operacneho programu Vyskum a vyvoj financovaneho z Europskeho fondu regionalneho rozvoja a realizáciou projektu
VEGA 1/0769/09 „Genetické hodnotenie plodnosti hovädzieho dobytka“.


